NextSeq 550 séria

L L
O s A S

NextSeq 1000/2000

NovaSeq 6000

Aplikacie a metody

Sekvenovanie celych gendmov (ludskych,
rastlinnych, zvieracich)

Sekvenovanie malych genémov
Exémové sekvenovanie

Cielené sekvenovanie génov (amplikén,
Profilovanie jednej bunky (scRNA-Seq,
scDNA-Seq, oligo tagging assays)
Sekvenovanie transkriptémov (total RNA-
Seq, MRNA-Seq, profilovanie génovej
Cielené profilovanie génovej expresie
Analyza miRNA & Small RNA

Analyza interakcie DNA - protein
Metylacné sekvenovanie

16S metagenomika

Metagenomické profilovanie (shotgun
metagenomika, metatranskriptomika)
Sekvenovanie volne cirkulujicej NK a

Cas sekvenovania
Maximalny vystup
Maximalny pocet Citani
Maximalna dizka &itania

Hlavna aplikacia

12 az 30 hodin
120 GB
400 miliénov
2x 150 bp

Hlavna aplikacia

24 - 48 hodin
300 GB
1 miliarda
2 x 150 bp

Hlavna aplikacia

~13 - 38 hodin (dual SP flow cells)
~13 - 25 hodin (dual S1 flow cells)
~16 - 36 hodin (dual S2 flow cells)
~44 hodin (dual S4 flow cells)
6000 GB
20 miliard
2 x 250 **




